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Table 4 Second evaluation of candidate reference genes

N ETS geNorm Normfinder BestKeeper SEEHES
Reference genes M {8 HE4 FeE HE44 SD 1 H4 Ranking
M value Ranking Stability value  Ranking SD value Ranking

RG3 (EF-a) 0.266 791 6 0.139 6 0.218 724 4 5

RG5 (EF-a) 0.250 018 4 0.129 5 0.207 946 2 3

RG7 (Cytochrome b) 0.254 247 5 0.123 4 0.306 241 7 5

RG9 (Cytochrome b) 0.273 599 8 0.150 8 0.211 604 3 7

RG12 (PP2A) 0.222 764 2 0.090 2 0.235 696 5 2

RG15 (18S) 0.268 874 7 0.141 7 0.360 82 8 8

RG17 (UBQ) 0.296 366 9 0.176 9 0.399 173 9 9

RG19 (histone h3) 0.219 53 1 0.081 1 0.202 491 1 1

RG21 (GBP) 0.229 482 3 0.105 3 0.299 358 6 4




