
表 1 番茄基因组中的 LTR 转座子序列 
Table 1 LTR retrotransposon sequences in tomato genome 

 完整元件 
Intact element 

不完整元件 
Truncated element 

Solo 元件 
Solo element 

片断 
Fragment 

总和 
Total 

结构方法 

LTR_STRUC 

1 410 / / / 1 410 

同源方法 

Homologous 

676 9 408 3 542 / 13 626 

总数 

Total 

2 086 9 408 3 542 / 15 036 

平均大小(bp) 

Average size (bp) 

7 605 7 026 1 171 / / 

总碱基数(Mb) 

Total size(Mb) 

15.83 66.10 4.15 284.04 370.12 

占基因组比例(%) 

Genome ratio (%) 

2.03 8.46 0.53 36.19 47.21 

 
 


