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Table 1 Ly (4°) orthogonal design diagram for SRAP-PCR reaction system in paeonia ostii

G FSES
Code Factors
Mg®* (mmol/L) dNTPs (mmol/L) Taq DNA (U) 514 (umol/L) R DNA (ng)
Primers (umol/L) Template DNA (ng)
1 1.500 0.100 0.500 0.200 30
2 1.500 0.150 1.000 0.300 60
3 1.500 0.200 1.500 0.400 90
4 1.500 0.250 2.000 0.500 120
5 2.000 0.100 1.000 0.400 120
6 2.000 0.150 0.500 0.500 90
7 2.000 0.200 2.000 0.200 60
8 2.000 0.250 1.500 0.300 30
9 2.500 0.100 1.500 0.500 60
10 2.500 0.150 2.000 0.400 30
11 2.500 0.200 0.500 0.300 120
12 2.500 0.250 1.000 0.200 90
13 3.000 0.100 2.000 0.300 90
14 3.000 0.150 1.500 0.200 120
15 3.000 0.200 1.000 0.500 30
16 3.000 0.250 0.500 0.400 60
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