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Table 1 Analysis of heterozygosity levels within transcribed regions for P. tomentosa and P. tomentosa <P. bolleana

Blk7/E ey AFLP JTBUS Z B BR ZHMKTH%) B AREKT EAMRE KT
Primer H A4 Polymorphism  Heterozygosity level of P. Heterozygosity level of P.
combination  Total number Total humber of (%) tomentosa xP. bolleana tomentosa
of amplified polymorphic AN ARG (%) MREHLA G (%)
loci loci Loci Heterozygosity (%)  Loci Heterozygosity (%)

EaaMann 39 8 20.5 2 0.051 6 0.154
Maac 33 6 18.2 3 0.091 3 0.091
EacMacc 37 4 10.8 1 0.027 3 0.081
Mcae 38 7 18.4 2 0.052 5 0.132
EcaMcec 42 7 16.7 4 0.095 3 0.071
Macc 40 6 15.0 3 0.075 3 0.075
EccMocc 39 5 12.8 1 0.026 4 0.103
EcaMtac 38 6 15.8 3 0.079 3 0.079
EccMrac 33 7 21.2 4 0.121 3 0.091
EanaMan 32 7 21.9 2 0.063 5 0.156
Mac 51 8 15.7 3 0.059 5 0.098
Mar 39 7 17.9 5 0.128 2 0.051
Mac 30 6 20.0 2 0.067 4 0.133
M+c 28 4 14.3 2 0.071 2 0.071
EaacMan 29 4 13.8 2 0.069 2 0.069
Mag 27 7 222 1 0.037 6 0.222
Mar 29 7 27.6 3 0.103 4 0.138
Mga 32 7 219 1 0.031 6 0.188
M1c 36 5 13.9 2 0.056 3 0.083
M+t 36 4 111 0 0.000 4 0.111
EaarMan 37 6 16.2 1 0.027 5 0.135
Mac 31 5 16.1 2 0.065 3 0.097
Mag 30 9 30.0 6 0.200 3 0.100
Mar 25 10 40.0 2 0.080 8 0.320
Mcr 26 9 34.6 3 0.115 6 0.231
Mee 25 7 28.0 3 0.120 4 0.160
Mot 22 8 36.4 2 0.091 6 0.273
ExrcMan 40 9 225 5 0.125 4 0.100
Mag 41 12 29.3 4 0.098 8 0.195
Mca 39 15 385 6 0.154 9 0.230
Mac 37 4 10.8 1 0.027 3 0.081
Mge 35 7 20.0 2 0.057 5 0.143
Mot 31 5 16.1 0 0.000 5 0.161
Mza 38 5 13.2 2 0.053 3 0.079
Mrc 38 4 10.5 3 0.079 1 0.026
EccaMca 26 7 26.9 3 0.115 4 0.154
Mcc 26 9 34.6 3 0.115 6 0.231
EcetMco 38 6 15.8 0 0.000 6 0.158
EcaaMan 38 4 10.5 1 0.026 3 0.079
Mac 38 5 13.2 2 0.053 3 0.079
Mar 38 6 15.8 3 0.079 3 0.079
Mca 36 5 13.9 2 0.056 3 0.083
Mcc 30 6 20.0 3 0.100 3 0.100
Mcr 25 4 16.0 1 0.040 3 0.120
Mga 24 5 20.8 2 0.083 3 0.125




Continuing table 1

SImA G AFLP B &M Bl ZEMAKH%) B aa/KF BEBRE KT
Primer H 11 Polymorphism  Heterozygosity level of P. Heterozygosity level of P.
combination  Total number Total number of (%) tomentosa xP. bolleana tomentosa
of amplified polymorphic WEN R B (%) WREN A B E(%)
loci loci Loci Heterozygosity (%)  Loci Heterozygosity (%)
Mgc 27 6 222 3 0.111 3 0.111
Mra 27 3 111 1 0.037 2 0.074
EcccMea 26 5 19.2 0 0.000 5 0.192
pswil 1564 307 - 112 0.072 195 0.125
Total
T 33.28 6.53 19.6 2.4 - 4.1 -

Average




